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CB0O01 - Identificacao de potenciais alvos vacinais de Clostridium perfringens via
genOmica comparativa

Apresentador: ALVES, Leandro Gomes

Orientador: SOARES, Siomar de Castro

Bolsa: FAPEMIG
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Clostridium perfringens (CP) esta entre as principais espécies patogénicas do género Clostridium,
relacionada com doencgas como gangrena gasosa, gastroenterites e enterite necrética. Além disso,
conta com varias toxinas diferentes, sendo suas linhagens classificadas em tipos A-E de acordo com
combinacbes das toxinas que produzem, responsaveis por sua patogenicidade. Apesar do grande
interesse médico, veterinario e zoondtico, e da disponibilidade de genomas sequenciados em bancos
de dados, a espécie ndo apresenta muitos estudos aprofundados de genbmica comparativa,
salientando a necessidade de analises gendmicas que elucidem seus mecanismos de viruléncia. O
presente trabalho visa a realizacdo de andlises de gendmica comparativa, voltadas principalmente a
predicdo de alvos vacinais de linhagens de CP. Para tanto, utilizamos as abordagens: pan-gentmica,
para analisar o repertério completo de genes entre as diferentes linhagens da espécie, visando
identificar o repertério de genes conservados; filogendmica aliada a epidemiologia molecular a nivel
genOmico, para obter uma resolugdo maior que a de MLST na identificacdo de microeventos de
evolucdo e de complexos clonais da espécie; e, analises de vacinologia reversa, visando a
identificacdo de proteinas conservadas entre todas as linhagens através de anadlises de ortologia e
proteinas de membrana, expostas na superficie e secretadas que apresentem potencial de adesao e
probabilidade de ligacdo aos MHC I e II para a predicdo de novos alvos vacinais. Para as analises,
foram utilizados 18 genomas disponibilizados no banco de dados do GenBank no NCBI.Os 18
genomas apresentam conteudo génico variando de 2742 a 3619 proteinas, com um contetdo GC de
aproximadamente 28% e tamanhos de 2,96 a 4,12 MB. Através de analises de ortologia utilizando o
software OrthoMCL, foram preditas 1615 proteinas compartilhadas entre todas as linhagens de C.
perfringens utilizadas no trabalho. Dentre estas, 469 proteinas foram preditas pelo software SurfG+
como sendo secretadas, expostas na superficie ou de membrana. Estas proteinas foram utilizadas
no software Vaxign, para predizer as probabilidades de adesdo e de ligacdo aos MHC I e II. 21
proteinas foram selecionadas como candidatas para utilizacdo como alvos vacinais. Estes alvos serdo
importantes candidatos para o desenvolvimento de novas vacinas que elicitem uma resposta imune
eficiente contra um amplo espectro de linhagens de C. perfringens.

Palavras-chave: Clostridium perfringens. Vacinologia reversa. Gendmica comparativa.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.
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As Piperaceae apresentam distribuicdo pantropical, com cerca de 500 espécies no territorio brasileiro
(Yuncker 1958). Podem ser reconhecidas por suas folhagens vistosas e pelo porte ornamental. A
maioria das espécies apresenta folhas com tecidos especializados em reserva de agua e folhas
suculentas, viabilizando o armazenamento em periodos de seca, (Takemori, Bona e Alquini, 2003).
O objetivo foi descrever a anatomia da folha de duas espécies ainda ndo identificadas de Peperomia
(P.sp.1 e P. sp.2), a fim de contribuir para o levantamento de dados anatomicos. Foram coletadas 2
espécies de Peperomia nos meses de setembro e novembro de 2015. De P. sp. 1 foram coletados 4
individuos na Reserva Particular Vale Encantado e de P. sp.2 foram coletadas 4 individuos no Parque
Municipal Mata do Carrinho, 6 individuos em Peirdpolis e 4 individuos na reserva Vale Encantado.
Foram coletadas folhas maduras. A metodologia utilizada foi a seccdo a mdo livre segundo a
literatura. A deteccao de amido foi realizada com lugol. As informacdes foram documentadas por
meio de fotografia. As espécies estudadas apresentam similaridades tais como, folha suculenta,
hipoestomatica, epiderme multipla na face adaxial que chega a ocupar visualmente o maior
percentual do corte. A primeira camada apresenta células pequenas, de forma oval aproximada e as
5-8 camadas subjacentes apresentam células maiores retangulares. A epiderme na face abaxial é
composta por 1-2 camadas. N3o foi possivel identificar o tipo de estémato. O mesofilo é formado
por parénquima clorofiliano regular contendo amido. Em P. sp.1 o mesofilo € composto por cerca de
4 camadas de células, contendo, a primeira delas logo abaixo da epiderme, drusas. Em P. sp. 2 as
drusas estao presentes nas 2-3 primeiras do mesofilo, que possui cerca de oito camadas no total.
Nesta espécie, o sistema vascular é representado por feixes colaterais. N&o foi possivel identificar o
tipo de feixe em P. sp.1.Solereder (1908) cita a presenca de epiderme simples e hipoderme na folha
de Peperomia. ]J& Takemori, Bona e Alquini (2003), chamam a mesma regido de tecido aquifero.
Para eles, este tecido tem origem protodérmica, caracterizando como epiderme multipla. Apesar de
nao ter sido possivel identificar o tipo de estdmato, os mesmos autores citam a presenca de
estdmatos estauracicitos e outros. A folha hipoestomatica parece ser comum na familia. O mesofilo
homogéneo também pbde ser observado nas imagens apresentadas por Takemori, Bona e Alquini
(2003). A presenca de drusas em células fotossintetizantes foi citada por Horner (2012). As drusas
em tecidos vegetais estdo relacionadas a adaptacdo contra a herbivoria e regulagdo de calcio
intracelular. ConclusGes - Ambas as espécies apresentam caracteristicas comuns ao género.
Entretanto, a associacdo de drusas em plantas apenas em ambientes sombreados deve ser melhor
inverstigada, pois no presente trabalho os cristais estdo presentes também em material coletado em
ambiente ensolarado.

Palavras-chave: Peperomia; Piperaceae; Caracterizagdo anatomica.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.

27



ISEMINARIO DE EXTENSAO

\ ‘\f—:’-'.s'\ ‘:rSEMEX

novembro de 2016 Dé[] Uniube

CB003 - Analise dos fatores de viruléncia do Helicobacter pylori na cavidade oral
associados com doenca periodontal e desgastes dental

Apresentador: BISINOTTO, Luisa Malta

Orientador: RODRIGUES, Denise Bertulucci Rocha

Bolsa: PIBIC-CNPq

Demais Autores: ESTEVAM, Rayane Bernardes; SILVA, Natalia Maria Jacom Wood da; SILVA,
Emerson Abdulmassih Wood da; ADAD, Sheila Jorge

Instituicao: Universidade de Uberaba

Curso: Graduagao em Medicina

Projeto: PIBIC 2014/002

Gastrite é o termo dado ao processo inflamatorio observado na mucosa gastrica resultante de uma
agressdao que pode ser causada por variadas etiologias. Entrentato, sabe-se atualmente, que a
maioria dos casos é resultada da infeccdo pelo Helicobacter pylori, bactéria gram-negativa
prevalente em aproximadamente 50% da populacdo mundial, muito embora a grande maioria seja
assintomatica. Um estudo prévio verificou acometimento da cavidade oral pelo H. pylori. Além
disso, outro estudo demonstrou o possivel aumento do Toll-Like Receptor 4 (TLR4) em bidpsias de
pacientes portadores de gastrite ativa/cronica. A Interleucina 10 (IL-10), também parece estar
aumentada em pacientes com inflamagdo crénica do antro gastrico e os autores acreditam que esta
citocina deve estar envolvida no processo de regulacdo da resposta imune humana. Objetivo:
Avaliar a cavidade oral de pacientes com (DRGE) esofagite e/ou gastrite com a presencga de H. pylori
associado com sintomatologia da cavidade oral e avaliar a presenca a expressao in situ a densidade
de TLR4 e IL10 em bidpsias de antro gastrico de pacientes com gastrite ativa e crénica comparada
com grupo controle. Foram avaliados 40 casos de pacientes que fizeram endoscopia e realizados
exame anatomopatologico, sendo 16 bidpsias de pacientes com gastrite ativa no antro gastrico, 17
bidpsias de gastrite cronica no antro gastrico e 07 bidpsias do grupo controle. Para diagnosticar a
presenca do H. pylori na regido antro gastrico foi realizdo o teste rapido da uréase. No fragmento do
corpo foi realizada andlise in situ da Interleucina 10 (IL-10) e do TLR4 pela técnica de
imunohistoquimica indireta. Para andlise do H. pylori na cavidade oral foram avaliados 20 destes
pacientes H. pylori positivos, onde foram coletas amostras de saliva, fluidos gengivais e esfregagos
de diferentes locais da boca. Foi realizada a extracdo do DNA das amostras coletadas e realizado o
PCR utilizando primer 16S rRNA. Os resultados foram considerados significativos quando p<0.05 ao
comparar a expressdo da IL-10 e do TLR4 tantos nas bidopsias de pacientes com gastrite em
atividade com as bidpsias de pacientes com gastrite cronica e grupo controle, ndo houve diferenga
significativa (p>0,05). Da mesma forma ao comparar a densidade de IL-10 e TLR4 em pacientes
com infeccdo pelo Helicobacter pylori com o grupo controle, também ndo houve diferenca
significativa (p>0,05). Nao foi encontrada H. pylori na cavidade oral. Pacientes H. pylori positivo no
antro ndao apresentavam H. pylori na cavidade oral. A expressdao de IL-10 e TLR4 parece nao estar
associada a intensidade da reagdo inflamatéria ou a tendéncia a cronicidade da gastrite causada pelo
Helicobacter pylori.

Palavras-chave: Helicobacter pylori. IL10. TLR4.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.
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Clostridium perfringens é uma bactéria estritamente aerdbia, Gram-positiva, com formato de
bastonete, imdvel e que forma esporos. C. perfringens sédo caracterizados em 5 tipos de acordo com
a toxina que produzem, sendo elas: tipo A (toxina Alfa) causadora de anemia, ictericia e
hemoglobinuria; tipo B (toxinas Alfa, Beta e Epsilon) relacionada a disenteria em cordeiros, graves
lesbes intestinais e necrose na mucosa da parede intestinal; tipo C (toxina Alfa e Beta) associada a
enterotoxemia em diversos animais, podendo evoluir para necrose na mucosa do jejuno; tipo D
(toxinas Alfa e Epsilon) relacionada a enterotoxemia dos ovinos; e, tipo E (toxinas Alfa e Iota), cujo
agente e a toxina estao presentes ao mesmo tempo no intestino de bovinos e ovinos, sem sinais de
enterotoxemia por clostrideos. Contudo, apesar de sua importancia e da disponibilidade de 18
genomas de linhagens da espécie em bancos de dados publicos, as analises de gendmica
comparativa da espécie ainda foram pouco exploradas. Neste trabalho, realizamos analises de
genOmica comparativa, voltadas principalmente a identificacdo de fatores de viruléncia de linhagens
de C. perfringens. Para tanto, utilizamos as abordagens: filogenomica utilizando o software
Gegenees, para obter um prospecto da relacdo evolucionaria da espécie; e, analises de plasticidade
gendmica de ilhas de patogenicidade utilizando os softwares GIPSy e Mauve, visando identificar
eventos de aquisicdo e delecdo de fatores de viruléncia em blocos, através de mecanismos de
transferéncia horizontal. Os 18 genomas apresentam contelido génico variando de 2742 a 3619
proteinas, com um conteldo GC de aproximadamente 28% e tamanhos de 2,96 a 4,12 MB. O
heatmap gerado com o gegenees mostra uma alta variabilidade nos genomas que varia de 55 a
91% de similaridade. Na andlise de sintenia génica com o Mauve, no entanto, que os genomas
apresentam uma ordem dos blocos gen6micos altamente conservada, com regiées de insergdo e
delegdo. Finalmente, nas andlises de ilhas gen6micas, utilizando as linhagens ATCC 13124 e 13,
foram preditos 5 e 4 ilhas de patogenicidade, respectivamente, utilizando como referéncias ndo-
patogénicas C. butyricum e C. pasteurianum, sendo que as mesmas apresentaram regides de
plasticidade representadas por delecdes nas demais linhagens, visualizadas no software BRIG.A
investigacdo dos genes de viruléncia presentes nas ilhas de patogenicidade associada as analises de
plasticidade gendmica em outras linhagens serdo importantes para compreender melhor o processo
patogénico das linhagens desta espécie.

Palavras-chave: Clostridium perfringens. Ilhas de patogenicidade. Fatores de viruléncia.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.
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As resinas compostas sao materiais restauradores que possuem uma grande demanda pelos
dentistas devido a grande procura dos pacientes por uma aparéncia estética. Esses compdsitos
podem ser alterados de acordo com o meio em que sao imersos. Esta pesquisa tem como objetivo
principal avaliar a estabilidade de cor dessas resinas frente a imersdo em diferentes bebidas e ainda,
ampliar e aperfeicoar os estudos relacionados a essas resinas compostas que possuem particulas de
carga na escala de nandmetros. O presente estudo analisou resinas compostas imersas em
diferentes bebidas apods diferentes tempos de polimento. As resinas compostas utilizadas foram:
Resina Filtek Z350 XT e a Resina Brilliant NG; as bebidas para o experimento foram café,
refrigerante a base de cola, vinho tinto e a agua destilada que corresponde ao grupo controle.
Foram confeccionados 160 corpos-de-prova:80 de cada resina composta. Vinte corpos de prova
receberam polimento imediato, vinte polimento apds 24 horas, vinte polimento apds 7 dias e os
outros vinte ndo receberam polimento. As analises de cor foram feitas utilizando o aparelho
espectrocolorimetro (BYK GARDNER) que utiliza o sistema CIELab. Foi avaliado o AE dos grupos
apos 30 dias (AE= 30d baseline). Os dados foram submetidos a ANOVA e teste de Tukey (a=
5%).0s corpos-de-prova imersos em café e vinho tinto apresentaram alteragdo de cor significativa,
sem diferengas entre si, porém maiores que o refrigerante (p<0,05). Aqueles imersos na agua
destilada (grupo controle) a alteragao de cor foi clinicamente indetectavel. Os grupos que ndo foram
polidos apresentaram maior manchamento quando comparados aos grupos polidos,
independentemente do tempo de polimento. Desta forma, conclui-se que todas as bebidas testadas
possuem capacidade de manchamento nessas resinas compostas, sendo o café e o vinho tinto os
grupos com maiores valores de alteracdao de cor, seguido do refrigerante a base de cola; as resinas
compostas polidas apresentaram valores menores de alteracdao de cor, independentemente do
tempo de polimento.

Palavras-chave: Resinas compostas. Polimento dentario. Pigmentagao.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.
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Estimativas globais apontam para a ocorréncia anual de um milhdo de casos de meningite
criptococdcica associada a Sindrome da Imunodeficiéncia Adquirida (SIDA). Apds o inicio da era da
imunossupressao, houve um aumento significativo na incidéncia de infecgGes flngicas e
consequentemente aumento na resisténcia aos antimicrobianos convencionais. A terapia fotodindmica
(TFD) é uma modalidade terapéutica que utiliza fotossensibilizadores e uma fonte de luz, que juntas
produzem espécies reativas de oxigénio, comprovadamente microbicidas. O objetivo do estudo foi
realizar uma revisdo da literatura e comparacao de dados de estudos prévios sobre a eficacia da TFD
no controle do Cryptococcus sp. Foi feita uma busca de trabalhos indexados nas bases de dados Scielo
e PUBMED, publicados no periodo de 2007 a 2015, utilizando-se as palavras chave Cryptococcus e
Terapia Fotodinamica. Os trabalhos selecionados foram avaliados quanto ao tipo e dosagem de corante
e fonte de luz empregados associado ao percentual de inativagcdo microbiana. Foram encontrados 4
artigos e 2 teses. Os corantes utilizados nesses trabalhos foram Azul de metileno, Cloro aluminio
ftalocianina, Rose bengal, Polyethyleneimine chlorin(e6) conjugate (PEI-ce6), Selenium derivative of
Nileblue (EtNBSe), Tris-cationic fullerene (BB6), Complexo nitrosilo de ruténio, 2,6-diiodo-1,3,5,7-
tetramethyl-8-(N-methyl-4-pyridyl)-4,4’-difluoroboradiazain-dacene (DIMPy-BODIPY) e Azul de
Toluidina. As fontes de luz empregadas foram Laser e Light-emitting diode (LED). Os resultados
agrupados mostraram que a melhor associagdao corante-fonte de luz para a inativacao e Cryptococcus
neoformans foi cloro aluminio ftalocianina, na concentragdo de 0,13 uM, e Laser (56 mW/cm2), onde
houve inativacdo de mais de 99% das leveduras. ]Ja para Cryptococcus gatti, foi encontrado apenas um
estudo com o corante azul de toluidina, na concentracao de 25 uM, associado ao LED como fonte de
luz, no qual foram inativadas 6,45 log das cepas analisadas. Estudos adicionais sdo necessarios para a
fundamentacdo dos resultados analisados e aplicabilidade terapéutica da técnica.

Palavras chaves: Cryptococcus sp.. Terapia Fotodinamica.

Area de Conhecimento: Ciéncias Bioldgicas.
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Doenca falciforme (DF) é um grupo de anemias hemoliticas hereditarias em que ha alteragdo
estrutural na cadeia betaglobina que produz uma hemoglobina S (HbS) que pode, em condigdes de
hipdxia, se polimerizar e promover a falcizacdo das hemacias. A doenca predispde a crises algicas e
maior susceptibilidade a infeccdes como a doenca periodontal (DP) que apresenta alguns
mecanismos da resposta imune associados. Na DP tém sido utilizados biomarcadores presentes no
fluido crevicular gengival (FCG) e na saliva para entender a resposta inflamatéria do paciente. O
TNF-a; (citocina pré-inflamatdria) tem sido descrito com niveis elevados nestes pacientes e parece
regular a expressdo de moléculas de adesdo do endotélio vascular favorecendo o surgimento de
crises vaso-oclusivas. Também tem sido encontrada uma maior producdo de IL-10 que parece inibir
a producao de IL-12 e de co-estimuladores. Objetivo: Avaliar a expressao no FCG e na saliva dos
niveis de TNF-a; e de IL-10, nos pacientes com DF e com DP antes e depois do tratamento
periodontal comparados com grupo controle (GC). Foram analisados 2 grupos: GC com 28 pacientes
e grupo da DF com 35 pacientes. Realizou-se 2 coletas de saliva e de FCG sendo que, entre elas foi
realizado tratamento periodontal. Apds a coleta, o cone de papel absorvente foi colocado em tubo
eppendorf e mantido a -70°C, assim como os tubos contendo a saliva. Posteriormente, no momento
das analises todos os cones foram ressuspendidos em 150ul de solugdo tampao para obtencdo do
fluido crevicular. A IL-10 e do TNF-a; foram dosadas utilizando-se da técnica de Cytometric Bead
Array - CBA (BD BIOSCIENCES, EUA), conforme instrugdes do fabricante.A média da idade dos
pacientes foi de 29,5 anos, 43 (68,3%) eram do sexo feminino e 20 (31,7%) do masculino. Os tipos
de DF mais prevalentes foram: HbSS-19 (54,3,1%), S&#946; talassemia- 6 (17,1%) e HbSC-6
(17,1%). Todos os pacientes 63 (100%) apresentaram gengivite, sendo a maioria generalizada 47
(74,6) e de intensidade leve 54 (85,7). A periodontite foi encontrada em 11 (17,4%) pacientes
sendo que no grupo DF encontrou-se 4 (11,4%) e GC 7 (25%) pacientes. Nao houve diferenca
significativa na dosagem de TNF-a; em amostras de saliva de pacientes com DF comparadas com
GC antes e apos o tratamento periodontal (Mann-Whitney; p=0,19; Mann-Whitney; p=0,82
respectivamente). Comparando os niveis de TNF-a; nas amostras de saliva antes e apods o
tratamento observou- se que houve redugao em 14 (40%) pacientes do grupo DF e em 12 (42,8%)
do GC. No FCG 33 (94,3%) pacientes do grupo DF obtiveram valores indetectdveis em ambas as
amostras e no GC foram 35 (100%). Os niveis de IL-10 foram indetectaveis. Os niveis de TNF-a; na
saliva do grupo com DF comparados com GC, antes e apds o tratamento periodontal, ndo obteve
diferenca significativa; fato encontrado em outros estudos. Niveis de TNF-a; e IL-10 antes e apds o
tratamento periodontal ndao sofrem alteragdes na doencga falciforme.
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Corynebacterium diphtheriae é uma espécie bacteriana que tem voltado a se tornar motivo de
preocupacao devido ao aumento da ocorréncia de casos causados por linhagens invasivas. Baseado
em propriedades bioquimicas e morfolégicas, os isolados de C. diphtheriae sdo divididos em quatro
principais biotipos: belfanti, gravis, intermedius e mitis. Objetivos: O presente estudo pretende
analisar as relagOes filogen6micas entre isolados, possibilitando verificar se existe base genética, a
partir de uma analise comparativa do genoma completo, para a divisdo entre biotipos. Para a analise
de gendmica comparativa, foram usados genomas sequenciados de 23 cepas de C. diphtheriae
disponiveis no banco de dados “Genbank” na forma de arquivos no formato .gbk. Entdo, usou-se o
software Gegenees (disponivel em http://www.gegenees.org) para a analise de gendmica
comparativa. O software Blast Ring Image Generator (BRIG) foi utilizado para visualizagdo grafica
circular dos genomas.A partir dos resultados de filogenia e gen6mica comparativa, pode-se observar
gue isolados de diferentes aspectos clinicos foram agrupados juntos, indicando um alto grau de
semelhanca genética. Por exemplo, os isolados HCO1 (linhagem invasiva - endocardite) e 241
(difteria respiratdria), ambos do biovar mitis, foram agrupados juntos. Por outro lado, exemplares
como HCO7 (biovar gravis) e HCO3 (biovar mitis), de diferentes subgrupos, foram agrupados juntos.
Em concordancia com estudos prévios, a diferenciacdo de isolados de C. diphtheriae em diferentes
biovars, pode ndo ter base genética, haja vista que espécimes de diferentes contextos clinicos,
geograficos e grupos podem ser agrupados juntos, a despeito de propriedades bioquimicas e
morfoldgicas, numa analise de similaridade do conteddo de seu genoma e da filogenia. No entanto,
novos métodos de anadlise, como o MLST de genoma inteiro, podem dar aos pesquisadores uma
nova visdo acerca do tema.
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A obesidade tornou-se um grave problema de salde publica, sendo comumente associada com
alteracdes metabdlicas e histoldgicas em diversos tecidos. Nos rins, foi sugerido que o acumulo de
gordura corporal pode estar associado a alteracbes que comprometem a fisiologia do 6rgédo como
vasodilatacdo da arteriola aferente, hiperfiltracdo glomerular e hipertensdo intraglomerular, com
consequente retencao de soédio. Tendo em vista que a obesidade é um grande fator de risco para
doenca renal crbnica, o objetivo do presente trabalho foi avaliar a histologia dos rins de ratos Wistar
submetidos a uma dieta rica em lipideos e pobre em carboidratos (HFLCD). Para isso, foram
utilizados 10 ratos Wistar machos de 31 dias, pesando aproximadamente 120g/cada. Os animas
foram divididos em dois grupos (n=5), controle e experimental. O grupo controle recebeu a dieta
balanceada AIN93-G (7%-lipideo; 63,2%-carboidrato), enquanto o grupo experimental recebeu a
dieta HFLCD (68.7%-lipideo/banha de porco; 6,9%-carboidrato). Os animais receberam dieta e agua
ad libitum durante 11 semanas. Apds este periodo, os animais foram sacrificados pelo
aprofundamento da anestesia (thiopentax 0,1g intraperitoneal); em seguida foi realizada uma
laparotomia para a retirada dos 06rgdos, e os mesmo foram submetidos ao processamento
histoldogico de rotina e corados com Hematoxilina e Eosina. As laminas foram observadas com auxilio
do microscépio de campo claro ZEISS AxiosKop. O trabalho foi aprovado pelo Comité de Etica em
Pesquisa Animal da UNIUBE (n°036/2014). As analises histolégicas mostraram que 30% dos ratos
alimentados com a dieta HFLCD apresentaram alteragdes histoldgicas nos rins. Estas alteracdes
foram sugestivas para ectasia consequente da deposicdo hialina nos tubulos renais. Dessa forma, os
resultados apresentados mostraram que a administracdo da dieta HFLCD pode afetar a histologia
renal, sugerindo que as alteracdes observadas podem, em longo prazo, comprometer a fungao do
orgao.
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A obesidade tornou-se um problema de saude publica mundial, e suas consequéncias vao além do
ganho de peso. Além de possuirem mais chances de apresentar doencas cardiovasculares, renais e
metabdlicas, pessoas obesas podem apresentar disbiose, que, por sua vez, leva a uma série de
alteracdes fisioldgicas que vao muito além da ma absorcdo de nutrientes no intestino. Nesse
sentido, o presente estudo tem como objetivo analisar a microbiologia intestinal de ratos Wistar
jovens submetidos a uma dieta rica em lipideos e pobre em carboidratos (HFLCD). Para isso, foram
utilizados 10 ratos Wistar machos de 31 dias, pesando aproximadamente 120g/cada. Os animais
foram divididos em dois grupos, controle (n=5) e experimental (n=5), e ambos receberam as dietas
e agua ad libitum. O grupo controle recebeu a dieta balanceada AIN93-G (7%-lipideo; 63,2%-
carboidrato), enquanto o grupo experimental recebeu a dieta HFLCD (68.7%-lipideo/banha de
porco; 6,9%-carboidrato). No final de cada semana, os animais eram alimentados separadamente
em gaiolas metabdlicas por um periodo de 24h para que as fezes fossem coletadas. As amostras de
cada animal foram plagueadas em meio de cultura seletivo (MacConkey) em condicdo de
anaerobiose, e esfregagos foram confeccionados e corados pelo método de GRAM. As analises foram
realizadas através da contagem das unidades de col6nias (UFC), e por microscopia de campo claro.
Nossos dados mostraram que antes do inicio da administracdo das dietas, ambos os grupos
apresentaram quantidades iguais de bactérias GRAM negativas (G-). Apds a primeira semana, ja foi
possivel observar uma aparente mudancga no perfil de bactérias G- entre os animais estudados ao
longo do periodo experimental, sendo que o grupo controle apresentou maior porcentagem de
bactérias G-, quando comparado ao grupo experimental. Entretanto, a partir da terceira semana,
animais do grupo experimental passaram a apresentar uma maior porcentagem de bactérias G-,
comparados ao controle. Nossos dados sugerem que a dieta HFLCD pode contribuir para uma
alteracdao da microbiota intestinal em ratos Wistar. Dessa forma, tais alteracdes poderiam
comprometer a homeostase do organismo, aumentando a prevaléncia da sindrome metabdlica
associada a obesidade. Atualmente mais esforcos estdo sendo empregados com a finalidade de
investigar quais espécies de bactérias estdo relacionadas com a ingestdo da dieta HFLCD. O trabalho
foi aprovado pelo Comité de Etica em Pesquisa Animal da Uniube (n°036/2014).
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O microcalorimetro de conducdo pode ser usado como ferramenta de avaliagdo das taxas
metabdlicas de qualquer sistema bioldgico, quando estes sdo submetidos a condigdes, em que ndo
ha alteracdo de temperatura, pressao e volume. Desta forma supde-se que a correlacdo dos dados
referentes aos estudos termodinamicos possa contribuir para a construcdo de conhecimento das vias
metabdlicas esséncias de microrganismos. Assim o objetivo foi estudar a resposta metabdlica da
Streptococcus mutans, por microcalorimetria de condugdo, na presenca de glicose e sacarose. O
modelo adotado foi o experimental, com delineamento de trés tratamentos. Primeiramente, se fez o
ensaio Endégeno onde o experimento foi montado de forma que ambas as cameras calorimétricas
tivessem o meio padrdo para o uso (Meio minimo), assim na cdmera de experimento foi
acondicionado 1,0 mL solucdo celular versus 1,0 mL de meio minimo na cdmera de controle. No
segundo realizou-se o experimento Exdgeno com glicose (2M). Na cdmera de experimento foram
acondicionados 0,5mL de glicose mais 0,5 mL de meio minimo (compartimento menor) e 1,0 mL de
solucdo celular (compartimento maior). Na cdmera de controle utilizou-se 1,0 mL de meio minimo
(compartimento menor) e 1,0 mL de solugdo celular (compartimento maior). No terceiro
experimento consistiu na analise exdgena com o uso de sacarose (2M), na camera de experimento
foram acondicionados 0,5mL de sacarose mais 0,5 mL de meio minimo (compartimento menor) e
1,0 mL de solugdo celular (compartimento maior). Na cdmera de controle utilizou-se 1,0 mL de meio
minimo (compartimento menor) e 1,0 mL de solugdo celular (compartimento maior). Os ensaios
calorimétricos foram realizados em cinco repeticbes para cada tratamento, em temperatura de
+25°C. Para todos os ensaios foram utilizados a concentracao celular de £ 58 a 68 UFC/mL,
mensurada em espectrofotometria. Para isto, utilizou-se da seguinte formula: nimero de col6nias x
diluicdo x 20. Sendo assim, obteve-se a quantidade especifica de colonias por mL. As analises dos
graficos calorimétricos foram feitas pelo programa Origin 5.0. A analise estatistica foi realizada pelo
calculo da média dos valores de entalpia de cada tratamento, utilizando o programa Sigma Plot. Dos
resultados foi possivel verificar que ocorreu diferenga estatistica significativa (p<0.05), entre os
tratamentos. Com o menor valor de entalpia do metabolismo Enddgeno (146.942,7 ul), seguido do
metabolismo Exdgeno utilizando Glicose (245.331,2 ul) e posteriormente Sacarose (622.756,7u]).
Desta forma, demonstra-se que o consumo de carboidratos pela bactéria destaca-se pela predilegao
da sacarose, conforme relatado em literatura. Sendo assim, este trabalho se reveste de especial
relevancia, tanto tedrica quanto pratica, pelo aspecto do estudo da ciéncia basica, como ferramenta
de aprimoramento do conhecimento do metabolismo de Streptococcus mutans, por
microcalorimetria.
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O conceito de reprogramacao fetal propde que modificacdes no ambiente onde o feto se encontra
promove alteracbes no desenvolvimento que podem levar a doencas na idade adulta. O TGF-B é
uma citocina que estd envolvida com varios processos bioldgicos celulares como a proliferagao,
diferenciacdo, apoptose e fibrose. Sua expressao aumentada em doencgas renais esta relacionada a
progressao da fibrose tubulointersticial e de esclerose glomerular com consequente faléncia renal.
Varios estudos demonstram a relacdo entre as doengas da fase adulta, como o diabetes e
hipertensdo, e alteragGes ocorridas durante a gestacdo, relacionadas a varios sistemas do
organismo, especialmente o renal e cardiovascular. Um trabalho demonstrou que os danos renais
cronicos presentes no modelo de reprogramacdo fetal seriam o resultado de um processo
inflamatorio renal persistente, em parte mediada por moléculas pré-inflamatéria. Portanto, a
hipotese deste estudo é que a IR tem uma progressdo mais rapida, demonstrada por uma maior
intensidade das lesOes renais e pela expressao aumentada de TGF-B1 e TGF- B3 durante a
reprogramacdo fetal. Este trabalho tem o objetivo de avaliar o estimulo para EMT no rim durante a
Insuficiéncia Renal em um modelo de Reprogramacao Fetal através da analise da expressdo de TGF-
Bl e TGF- B3. Os ratos foram divididos nos seguintes grupos: CC (prole de ratas controles, que
recebeu veiculo); DC (prole de ratas diabéticas, que recebeu veiculo); CA (prole de ratas controles,
que recebeu solucdao de acido félico, 250 mg / kg); e DA (prole de ratas diabéticas, que recebeu
acido félico) estes grupos foram avaliados nas idades de 2 e 5 meses. A imunoexpressao de TGF- B1
e TGF-B3 foi analisada no compartimento tubulointersticial renal. TGF- B3 foi significativamente
maior no grupo DA (21,64 + 5,07) em comparagao aos grupos DC (10,54 + 3,02) e CA (14,03 +
0,84) com 2 meses de idade. J& na prole de 5 meses de idade, o TGF- B3 foi significativamente
maior no grupo CA (14,37 £ 3,59) em comparagao ao grupo CC (5,888 = 4,70) e significativamente
maior no grupo DA (16,59 £ 1,05) quando comparado ao grupo DC (10,08 £ 1,12). TGF-B1 foi
significativamente menor no grupo DA (21,30 + 4,71) quando comparado ao grupo CA com 5 meses
de idade (34,02 * 6,03). A prole de 5 meses que sofreu RF tinha uma menor capacidade de
sintetizar TGF- B1. Por outro lado, ambos os grupos que sofrem de insuficiéncia renal mostraram um
aumento de TGF-B3, independentemente de RF. Possivelmente houve regulacao precoce de TGF-B3,
seguida de TGF-B1. Este estudo demonstra modificagdes no padrao da resposta renal em relacao a
danos causados em individuos reprogramados.
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